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Definitions

> Unite de base de la vie qui constitue tout organisme, animal ou végétal

» Corps humain est composé de plusieurs milliards de cellules de difféerents types (cellules
de peau, des os, du sang...)
» vivent, multiplient, se renouvellent et meurent

> Cellules identiques assemblées entre elles forment un tissu

» Cellules sont composees généralement d'un noyau (ADN) et d'un cytoplasme (organites
cellulaires)
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Organites cellulaires
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Fonctions

Métabolisme, transport, traduction des proteines
Geéneération d’energie, apoptose

Synthese des protéines

Modification des proteines, catabolisme

Régulation cellulaire, réplication/transcription de I’ADN
Echanges et transport intracellulaire

Catabolisme cellulaire

Meétabolisme des acides gras a chaines longues
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Mitochondries

» Les mitochondries sont des organites cellulaires dont le role essentiel est d'assurer
I'oxydation, la respiration cellulaire, la mise en réserve de I'énergie par la cellule et le
stockage de certaines substances.

» Ayant une double membrane composée chacune d'une double couche
phospholipidique

» Diametre varie généralement entre 0,75 et 3 um

» Fonction de centrale énergétique cellulaire
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> 1.2.3 Matrice mitochondriale

» Les mitochondries possedent leur propre génome

» lI'équipement enzymatique nécessaire pour réaliser leur propre biosynthese des
protéines.

» La séquence du génome mitochondrial humain se compose de 16 569 paires de
bases encodant 37 genes : 22 ARN de transfert, 2 ARN ribosomique et 13 polypeptides.

» Les 13 peptides mitochondriaux humains sont intégrées a la membrane mitochondriale
interne avec des protéines encodées par des genes situés dans le noyau de la cellule.



Structure du noyau
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Classement des chromosomes métaphasiques :
le caryotype
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Acide deésoxyribonucléique: ADN
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Acide desoxyribonucléique:ADN
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Structure de I’ADN
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K / d’hydrogene
Bases azotées Brins d'ADN antiparalléles Echelle ADN Double Hélix

https://ib.bioninja.com.au/standard-level/topic-2-molecular-biology/26-structure-of-dna-and-rna/dna-structure.html



Structure de PADN

P=Groupement phosphate

S=Sucre




Structure de I’'ADN
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Réplication de PADN
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DNA polymerase

Original (template) DNA strand

Leading strand

synthese d"ADN
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Structure du gene
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Structure du gene

Transcription Transcription
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Transcription
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Transcription/Traduction
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Traduction

DNA

UV I U I I R R | B U VR VR VR
AAAACTCGCACTTGCTTSC
UUUGAGGUGAAGAA ARG
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Code genetique

2™ hucléotide
u e A G
| Loy phénylalanine ucu UAL tyrosine UGU cystéine u
| uuc [PHE] ucc sérine UAC [TYR] UGC ICYS] C
‘ UUA : UCA UAA UGA codon-sto A
[ ~~"  leucinz | [SER] | UAA P
| UUG L Uca UAG  Codonsslop e e o ntophane il G
Cuu CCU_ CAU  sidpe | CGU 1]
® cuc leucine CCC proline CAC [IS] CGC arginine C «w
g CUA [LEU] CCA [PRO] CAA  glutamine | CGA [ARG] A 2
8 cuG CCG CAG [GLN] CGG G =t
T O
5 AUU _ ACU AAU  agparagine |AGU sérine u o
': AUC iscleucine  [ACC hréonine | AAC [ASN] AGC [SER] C 9
- AUA e ACA [THE] AAA lysine | AGA argining A | 3
AUG méthionine (METI | ACG AAG ILYS] AGG [ARC] G |
GUu GCU GAU acide GGU U |
GUC  yaline  |GCC  alanine  |GAC msm3SPAMAUEERE™ e [ €
GUA [VAL] GCA [ALA] GAA acide | GGA [GLY] A |
GUG GCG GAG (oL 9V@mique e a G




Premier nucléotide

Code genetique

: ényi-

uéme

n

T

uciootide

Troisiéme nucléotide

| uuu Tueu UAU . |ueu] :
| uuc alanine | ucc i UAC | tyrosine |y~ | cystéine
UUA [ | UCA " [umA| grop |UGA| sTOP
uuG ucG UAG UGG | tryptophane
| cuu ccu CAU | ceu
histidine
cuc cC CAC cGC .
| cua leucine gCA proline CAA . CGA arginine
CUG ccG cAG | dutamine | cgG
AuU ACU AAU AGU
AUC | isoleucine [ACC | . . . AAC | @sparagine | p~n | Sérine
| AUG | méthionine | ACG AAG | Vsine | peg | arginine
| Guu GCU GAU acide GGU
| GUC . GCC . GAC | aspartique | GGC ,
| cua valine GCA alanine GAA ide GGA glycine
| GUG GCG GAG | glutamique | GGG
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